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BNF203 - OUTILS MATHEMATIQUES ET INFORMATIQUES POUR LA GENOMIQUE
CNAM Paris - Josselin Noirel

Face aux nouvelles technologies, les compétences du bioinformaticien moderne ont évolué : I'interdisciplinarité est de mise.
Sila spécialisation est inévitable, il convient pour le futur bioinformaticien d'acquérir les bases mathématiques et
informatiques pour relever collaborativement les défis de la biologie moderne.
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Travaux pratiques avec RStudio
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Un enseignement didactique fondé sur la pédagogie et l'interaction 30 séances de cours/EP 18 h 15-20 h 15

um 000,
: u'u
lllu




